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tumor progression and neural tissue growth. 



WEST 



LOCUS AX299710 4043 bp DNA linear PAT 26-NOV-2001 

DEFINITION Sequence 2 from Patent WO0174857. 
ACCESSION AX299710 

VERSION AX299710.1 GI:17129252 

SOURCE human . 

ORGANISM Homo sapiens 

Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Euteleostomi; 

Mammalia; Eutheria; Primates; Catarrhini; Hominidae; Homo. 
REFERENCE 1 

AUTHORS Lopez-Otin, C. , Freiji, J.M. , Bianchi, A. B. , Miguel, S.C., Garcia, J. M. 
and Trail, P. 

TITLE Methods and compositions for modulating integrin-mediated cell-cell 

interactions 
JOURNAL Patent: WO 0174857-A 2 ll-OCT-2001; 

Bristol-Myers Squibb Co. (US) 

Query Match 86.7%; Score 1965.4; DB 6; Length 4043; 

Best Local Similarity 99.7%; Pred. No. 0; 

1969; Conservative 0; Mismatches 6; Indels 0; Gaps 0; 

CTTGACACAAAGGCAAGACACCAGCAAAAACATAATAAGGCTGTCCATCTGGCCCAGGCA 8 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 



I I I I I M I I I i I I I I I I I I 1 I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 206 
I I I I I I I M I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 1589 



I I I I M I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | 



CT G TCAACC T GC AATG G AC T T C AT GG C AT G T T T G AAG AT GATACCTTCGTGTATAT GAT A 326 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 .1 I I I I I I I I I I I I I I || I | | | | | 
CTGTCAACCTGCAATGGACTTCATGGCATGTTTGAAGATGATACCTTCGTGTATATGATA 1709 



I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | 



ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 4 4 6 
I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 1829 

TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGAGCAGTGAATCCATCA 506 

i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 II I Ti 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGAGCAGTGAATCCATCA 1889 

CGTGGTAT ATTTGAAGAAATGAAATATTTGGAACTTATGATTGGTAATGATCACAAAACG 566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | I I I I I I.I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
CGTGGTAT ATTTGAAGAAATGAAATATTTGGAACTTATGATTGTTAATGATCACAAAACG 194 9 



Matches 


Qy 


27 


Db 


1410 


Qy 


87 


Db 


1470 


Ov 


147 


Db 


1530 


Qy 


207. 


Db 


1590 


Qy 


267 


Db 


1650 


Qy 


327 


Db 


1710 


Qy 


387 


Db 


1770 


Qy 


447 


Db 


1830 


Qy 


507 


Db 


1890 



Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 



567 TATAAGAAGCATCGCTCTTCTCATGCACATACCAACAACTTTGCAAAGTCCGTGGTCAAC 626 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 
1950 TATAAGAAGCATCGCTCTTCTCATGCACATACCAACAACTTTGCAAAGTCCGTGGTCAAC 2009 

627 CTTGTGGATTCTATTTACAAGGAGCAGCTCAACACCAGGGTTGTCCTGGTGGCTGTAGAG 686 

M I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I i I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I E I I 
2010 CTTGTGGATTCTATTTACAAGGAGCAGCTCAACACCAGGGTTGTCCTGGTGGCTGTAGAG 2069 



687 



746 



ACCTGGACTGAGAAGGATCAGATTGACATCACCACCAACCCTGTGCAGATGCTCCATGAG 

I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I J I I I I I I I 
2070 ACCTGGACTGAGAAGGATCAGATTGACATCACCACCAACCCTGTGCAGATGCTCCATGAG 2129 

747 TTCTCAAAATACCGGCAGCGCATTAAGCAGCATGCTGATGCTGTGCACCTCATCTCGCGG 806 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2130 TTCTCAAAATACCGGCAGCGCATTAAGCAGCATGCTGATGCTGTGCACCTCATCTCGCGG 2189 



807 



866 



GTGACATTTCACTATAAGAGAAGCAGTCTGAGTTACTTTGAAGGTGTCTGTTCTCGCACA 
I I I I II I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2190 GT G AC AT T T C AC T AT AAG AG AAGC AG T C T GAG T T AC T T TGG AGG TGT CTGTTCTCG C AC A 224 9 



867 



926 



AGAGGAGTTGGTGTGAATGAGTATGGTCTTCCAATGGCAGTGGCACAAGTATTATCGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I 
2250 AGAGGAGTTGGTGTGAATGAGTATGGTCTTCCAATGGCAGTGGCACAAGTATTATCGCAG 2309 



927 



986 



AGCCTGGCTCAAAACCTTGGAATCCAATGGGAACCTTCTAGCAGAAAGCCAAAATGTGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2310 AGCCTGGCTCAAAACCTTGGAATCCAATGGGAACCTTCTAGCAGAAAGCCAAAATGTGAC 2369 

987 TGCACAGAATCCTGGGGTGGCTGCATCATGGAGGAAACAGGGGTGTCCCATTCTCGAAAA 104 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2370 TGCACAGAATCCTGGGGTGGCTGCATCATGGAGGAAACAGGGGTGTCCCATTCTCGAAAA 2429 

104 7 TTTTCAAAGTGCAGCATTTTGGAGTATAGAGACTTTTTACAGAGAGGAGGTGGAGCCTGC 1106 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
24 30 TTTTCAAAGTGCAGCATTTTGGAGTATAGAGACTTTTTACAGAGAGGAGGTGGAGCCTGC 24 8 9 

1107 CTTTTCAACAGGCCAACAAAGCTATTTGAGCCCACGGAATGTGGAAATGGATACGTGGAA 1166 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I 
24 90 CTTTTCAACAGGCCAACAAAGCTATTTGAGCCCACGGAATGTGGAAATGGATACGTGGAA 254 9 

1167 GCTGGGGAGGAGTGTGATTGTGGTTTTCATGTGGAATGCTATGGATTATGCTGTAAGAAA 1226 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2550 GCTGGGGAGGAGTGTGATTGTGGTTTTCATGTGGAATGCTATGGATTATGCTGTAAGAAA 2609 

1227 TGTTCCCTCTCCAACGGGGCTCACTGCAGCGACGGGCCCTGCTGTAACAATACCTCATGT 128 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2610 TGTTCCCTCTCCAACGGGGCTCACTGCAGCGACGGGCCCTGCTGTAACAATACCTCATGT 2669 

1287 CTTTTTCAGCCACGAGGGTATGAATGCCGGGATGCTGTGAACGAGTGTGATATTACTGAA 134 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 
2670 CTTTTTCAGCCACGAGGGTATGAATGCCGGGATGCTGTGAACGAGTGTGATATTACTGAA 2729 

1347 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAGCAAGACGGATATGCA 1406 

I M I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I | I I I | | | | | | I | | | | | | | | I | 
2730 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAGCAAGACGGATATGCA 2789 



Ov 


1407 


Db 


2790 


Ov 


1467 


Db 


2850 


Ov 


1527 


Db 


2910 


Ov 


1587 


Db 


2970 


Ov 


1647 


Db 


3030 


Ov 


1707 


Db 


3090 


Ov 


1767 


Db 


3150 


Ov 


1827 


Db 


3210 


Qy 


1887 


Db 


3270 


Qy 


1947 


Db 


3330 



TGCAATCAAAATCAGGGCCGCTGCTACAATGGCGAGTGCAAGACCAGAGACAACCAGTGT 14 66 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATCAAAATCAGGGCCGCTGCTACAATGGCGAGTGCAAGACCAGAGACAACCAGTGT 284 9 

CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 1526 
I I I I I M t I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | I | | M | | | | | | | | 

CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 2909 

ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 158 6 
I I I I I I I M I f I I i I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I | | | 1. 1 

ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 2969 

AAACATGATGTGTTCTGTGGATTCTTACTCTGTACCAATCTTACTCGAGCTCCACGTATT 164 6 
I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACATGATGTGTTCTGTGGATTCTTACTCTGTACCAATCTTACTCGAGCTCCACGTATT 302 9 

GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 1706 
I I i I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I | | I | | | [| I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 308 9 

TGCAGTGGTGCCCATGTAGTTTTAGATGATGATACGGATGTGGGCTATGTAGAAGATGGA 17 66 

Mill I I I I I I | | || | | | | | | | | | | f | | | | | | | | | | | | | M | | | | | | 

TGCAGTGGTGCCCATGTAGTTTTAGATGATGATACGGATGTGGGCTATGTAGAAGATGGA 314 9 

ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 1826 

M I II I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 'l I I I I I I I II I I I I I I I I M Mil! 

ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 3209 

AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 188 6 
M M I I I I II M I I I I I M I I I I j I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I j I II I I I II I I I I 

AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 3269 



AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 
I M I I II M II I I I II I M I M I I I I II I I I II I II II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I | | 
AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 

GATCCAGTTAGGAACCTTCACCCCCCCAAGGATGAAGGACCCAAGGGTTTGTGTG 2001 
M I I II I II II I I II I II | || | | | | || | | | | || | | | | | || | | | || || | j|| 
GATCCAGTTAGGAACCTTCACCCCCCCAAGGATGAAGGACCCAAGGGTCCTAGTG 3384 



1946 



3329 



LOCUS 

DEFINITION 
ACCESSION 
VERSION 
SOURCE 

ORGANISM 



REFERENCE 
AUTHORS 

TITLE 

JOURNAL 



AX299710 . 4043 bp DNA linear PAT 26-NOV-2001 

Sequence 2 from Patent WO0174857. 

AX299710 

AX299710.1 GI:17129252 
human . 

Homo sapiens 

Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Euteleostomi; 

Mammalia; Eutheria; Primates; Catarrhini; Hominidae; Homo. 

1 

Lopez-Otin, C. , Freiji,J.M., Bianchi , A. B . , Miguel, S.C., Garcia, J. M. 
and Trail, P. 

Methods and compositions for modulating integrin-mediated cell-cell 
interactions 

Patent: WO 0174857-A 2 ll-OCT-2001; 
Bristol-Myers Squibb Co. (US) 



Alignment Scores: 



Pred. No. : 


5.79e-304 


Length: 


4043 


Score : 


3621.00 


Matches : 


654 


Percent Similarity: 


99.70% 


Conservative : 


0 


Best Local Similarity: 


99.70% 


Mismatches: . 


2 


Query Match: 


93.86% 


Indels : 


0 


DB: 


6 


Gaps: 


0 



US-09-809-617-2 (1-696) x AX299710 (1-4043) 



Qy 9 LeuAspThrLysAlaArgHisGlnGlnLysHisAsnLysAlaValHisLeuAlaGlnAla 28 

I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I M I I I I I I I I 
Db 1410 CTTGACACAAAGGCAAGACACCAGCAAAAACATAATAAGGCTGTCCATCTGGCCCAGGCA 14 69 

Qy 2 9 SerPheGlnlleGluAlaPheGlySerLysPhelleLeuAspLeuIleLeuAsnAsnGly 4 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II 
Db 14 70 AGCTTCCAGATTGAAGCCTTCGGCTCCAAATTCATTCTTGACCTCATACTGAACAATGGT 1529 

Qy 4 9 LeuLeuSerSerAspTyrValGluIleHisTyrGluAsnGlyLysProGlnTyrSerLys 68 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 
Db 1530 TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 158 9 

Qy 69 GlyGlyGluHisCysTyrTyrHisGlySerlleArgGlyValLysAspSerLysValAla 88 

I I I I I I I I I I I I II I I M I I I II I I I I I I I I'l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1590 GGTGGAGAGCACTGTTACTACCATGGAAGCATCAGAGGCGTCAAAGACTCCAAGGTGGCT 164 9 

Qy 89 LeuSerThrCysAsnGlyLeuHisGlyMetPheGluAspAspThrPheValTyrMetlle 108 

I M I I I I I I I I I I I I I M I I I II I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1650 CTGTCAACCTGCAATGGACTTCATGGCATGTTTGAAGATGATACCTTCGTGTATATGATA 1709 

Qy 109 GluProLeuGluLeuValHisAspGluLysSerThrGlyArgProHisIlelleGlnLys 128 

■I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1710 G AG C C AC T AG AGC T G G T T CAT G ATG AG AAAAG C AC AG G T C G AC C AC AT AT AAT CC AG AAA 17 69 

Qy 129 ThrLeuAlaGlyGlnTyrSerLysGlnMetLysAsnLeuThrMetGluArgGlyAspGln 148 

I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1770 ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 182 9 



Qy 

Db 



14 9 TrpProPheLeuSerGluLeuGlnTrpLeuLysArgArgLysArgAlaValAsnProSer 168 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1830 TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGAGCAGTGAATCCATCA 1889 



Qy 


169 


Db 


1890 


Qy 


189 


Db 


1950 


Qy 


209 


Db 


2010 


Qy 


229 


Db 


2070 


Qy 


249 


Db 


2130 


Qy 


269 


Db 


2190 


Qy 


289 


Db 


2250 


Qy 


309 


Db 


2310 


Qy 


329 


Db 


2370 


Qy 


349 


Db 


2430 


Qy 


369 


Db 


2490 


Qy 


389 


Db 


2550 


Qy 


409 


Db 


2610 


Qy 


429 


Db 


2670 



1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 



I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 



ThrTrpThrGluLysAspGlnlleAspIleThrThrAsnProValGlnMetLeuHisGlu 248 
I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCTGGACTGAGAAGGATCAGATTGACATCACCACCAACCCTGTGCAGATGCTCCATGAG 2129 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 



ValThrPheHisTyrLysArgSerSerLeuSerTyrPheGluGlyValCysSerArgThr 288 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACATTTCACTATAAGAGAAGCAGTCTGAGTTACTTTGGAGGTGTCTGTTCTCGCACA 224 9 

ArgGlyValGlyValAsnGluTyrGlyLeuProMetAlaValAlaGlhValLeuSerGln 308 
I M I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAGGAGTTGGTGTGAATGAGTATGGTCTTCCAATGGCAGTGGCACAAGTATTATCGCAG 2309 

SerLeuAlaGlnAsnLeuGlylleGlnTrpGluProSerSerArgLysProLysCysAsp 328 
I I I I I I I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I | | | | | || | 
AGCCTGGCTCAAAACCTTGGAATCCAATGGGAACCTTCTAGCAGAAAGCCAAAATGTGAC 2369 

CysThrGluSerTrpGlyGlyCysIleMetGluGluThrGlyValSerHisSerArgLys 348 

I I I I I I I I I I MIIIM | I | | | 1 M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 

TGCACAGAATCCTGGGGTGGCTGCATCATGGAGGAAACAGGGGTGTCCCATTCXCGAAAA 24 29 

PheSerLysCysSerlleLeuGluTyrArgAspPheLeuGlnArgGlyGlyGlyAlaCys 368 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I 

T T T T C AAAG T G C AG C AT TT TGG AGT AT AG AG AC T T T T T AC AG AG AGG AG G T GG AG C C T G C 2489 

LeuPheAsnArgProThrLysLeuPheGluProThrGluCysGlyAsnGlyTyrValGlu 388 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
CTTTTCAACAGGCCAACAAAGCTATTTGAGCCCACGGAATGTGGAAATGGATACGTGGAA 254 9 

AlaGlyGluGluCysAspCysGlyPheHisValGluCysTyrGlyLeuCysCysLysLys 4 08 
M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGGGGAGGAGTGTGATTGTGGTTTTCATGTGGAATGCTATGGATTATGCTGTAAGAAA 2609 

CysSerLeuSerAsnGlyAlaHisCysSerAspGlyProCysCysAsnAsnThrSerCys 4 28 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I 
TGTTCCCTCTCCAACGGGGCTCACTGCAGCGACGGGCCCTGCTGTAACAATACCTCATGT 2669 

LeuPheGlnProArgGlyTyrGluCysArgAspAlaValAsnGluCysAspIleThrGlu 4 48 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I | | 

CTTTTTCAGCCACGAGGGTATGAATGCCGGGATGCTGTGAACGAGTGTGATATTACTGAA 2729 



Qy 449 TyrCysThrGlyAspSerGlyGlnCysProProAsnLeuHisLysGlnAspGlyTyrAla 4 68 

I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 
Db 2730 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAGCAAGACGGATATGCA 2789 

Qy 4 69 CysAsnGlnAsnGlnGlyArgCysTyrAsnGlyGluCysLysThrArgAspAsnGlnCys 4 88 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 27 90 TGCAATCAAAATCAGGGCCGCTGCTACAATGGCGAGTGCAAGACCAGAGACAACCAGTGT 284 9 

Qy 48 9 GlnTyrlleTrpGlyThrLysAlaAlaGlySerAspLysPheCysTyrGluLysLeuAsn 508 

I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I 
Db 2850 CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 2909 

Qy 509 ThrGluGlyThrGluLysGlyAsnCysGlyLysAspGlyAspArgTrpIleGlnCysSer 528 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2 910 ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 2969 

Qy 529 LysHisAspValPheCysGlyPheLeuLeuCysThrAsnLeuThrArgAlaProArglle 54 8 

I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2970 AAACATGATGTGTTCTGTGGATTCTTACTCTGTACCAATCTTACTCGAGCTCCACGTATT 3029 

Qy 54 9 GlyGlnLeuGlnGlyGluIlelleProThrSerPheTyrHisGlnGlyArgVallleAsp 568 

I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I 
Db 3030 GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 308 9 

Qy 569 CysSerGlyAlaHisValValLeuAspAspAspThrAspValGlyTyrValGluAspGly 588 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3090 TGCAGTGGTGCCCATGTAGTTTTAGATGATGATACGGATGTGGGCTATGTAGAAGATGGA 314 9 

Qy 58 9 ThrProCysGlyProSerMetMetCysLeuAspArgLysCysLeuGlnlleGlnAlaLeu 608 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I • 
Db 3150 ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 3209 

Qy 609 AsnMetSerSerCysProLeuAspSerLysGlyLysValCysSerGlyHisGlyValCys 628 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3210 AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 3269 

Qy 629 SerAsnGluAlaThrCysIleCysAspPheThrTrpAlaGlyThrAspCysSerlleArg 648 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3270 AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 3329 

Qy 64 9 AspProValArgAsnLeuHisProProLysAspGluGlyProLysGly 664 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 3330 GATCCAGTTAGGAACCTTCACCCCCCCAAGGATGAAGGACCCAAGGGT 3377 
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